
Mascot search ( MS/MS Ion Search ) 

タンパク質試料を酵素消化し、nanoLC-MS/MS装置で測定して得られたペプチドのMS/MSデータと、 

データベースに登録されているすべてのタンパク質について同じ酵素で消化して得られる仮想ペプチドの理論

的なMS/MSデータを照合させて、タンパク質・ペプチドを同定する方法です。 

Mascotは、確率的なスコアリングアルゴリズムを採用しているため、統計的に有意なタンパク質・ペプチドを 

スコアによって明確に区別・可視化することができ、同定タンパク質を容易に抽出することができます。 

 

 

※参考…Mascot searchによるBSAの解析例（図1,図2） 
 
図1. Mascot Search Results (Peptide Summary Report) 

 

                                                                 

 

 

 

 

 

 

 

 

  

 

 



図 2. Protein View 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

※ 解析結果の見方について、ご不明の点がありましたらお問い合わせください。 

 

 

 

 


